
研究成果
●　イノシトール要求酵素1α (IRE1α)のS-ニトロシル化を選択的に阻害し、
NO誘発性のRNアーゼ活性の低下を防ぐ化合物1ACTAの結合部位を同
定した。

●　窒素飢餓条件下でアナベナ属PCC 7120が形成する異形胞子において、
CpcLと光化学系Iコアとの強い相互作用が誘導されることを発見した。

●　齧歯類と霊長類におけるシナプスの発達成熟の基礎となる包括的なプロ
テオミクスリソースを提供した。

Research Results

●　We identified compound 1ACTA binding site of inositol-requiring 
enzyme 1α (IRE1α), which selectively inhibits the S-nitrosylation of 
this enzyme and prevents the NOinduced reduction of RNase 
activity.

●　We found strong interaction of CpcL with photosystem I cores 
induced in heterocysts, which are formed under nitrogen-starvation 
conditions of Anabaena sp. PCC 7120.

●　We provided a comprehensive proteomic resource that underlies 
developmental synapse maturation in rodents and primates.

To resolve the mystery of
biological phenomena, 
we examine the protein structure
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当ユニットは、生命現象の解明に向け、生体成分構造解析法の開発
や構造解析の応用研究を行っている。生体成分の中でも特にタンパク
質は生命現象の源であり、さまざまな生物活性がある。そのタンパク質
の構造を詳細に調べることで、 活性と遺伝子との対応、生物学的活性
のメカニズムや活性の制御機構を解明する。また、装置ならびに設備の
設置や管理、解析方法に関する情報の整備をすることで研究支援を
行っている。

研究テーマ
●　生体分子の翻訳後修飾を含めた詳細な構造解析
●　生体分子の定量的解析法の開発
●　RNAの質量分析

Our unit provides high quality structural characterization methods 
to the field of biological science, aiming to further understand the 
mechanism and action of biological molecules. We manage 
specialized and technical instruments including protein chemical 
analyses, mass spectrometry. Our challenge to research, develop 
and fine-tune novel characterization methods for biological 
molecules, is an endless yet rewarding process.Research Subjects

●　Development and application of analytical methods for structural 
details on biological molecules

●　Development of quantitative analysis of biomolecules

●　Identification and characterization of RNA by mass spectrometry
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MS/MS spectrum of tryptic IRE1α peptide that binds 1ACTA binding

タンパク質の構造を調べて、
生命現象の謎にせまります
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